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1. 个人情况介绍

李鹏，男，汉族，1985年 4月生，山东人，中共党员，博士研究生学历，

理学博士学位，副教授，硕导，博导，海南省拔尖人才。至今发表研究论文

30余篇，其中第一作者或通讯作者文章 20余篇。主持国家自然科学基金 2项，

海南省重点研发项目 1项，海南省重点研发项目子课题 1项，海南省自然科学

基金 1项，中国博士后基金 1项。主要研究兴趣：青枯菌等病原细菌的致病力

调控机制和常见病害生物防控；环境微生物多样性及其功能维持机制。主要从

事①青枯菌中群体感应系统对致病力的调控机制研究；②功能性的简化微生物

组开发和利用；③青枯菌等病原菌与环境微生物的互作研究。
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